Streszczenie

Zwierzgta dziko Zyjace s3 gldwnym rezerwuarem wielu patogenéw przenoszonych
przez wektory. W Europie najbardziej rozpowszechnionym inwazyjnym gatunkiem
drapieznikéw jest szop pracz (Procyon lotor) oraz jenot azjatycki (Nyctereutes procyonoides),
podczas gdy pasozyty z rodzaju Babesia oraz Hepatozoon stanowia wigkszo$¢ przenoszonych
przez kleszcze pasozytniczych pierwotniakéw o duzym znaczeniu weterynaryjnym i
medycznym.

Celem niniejszej pracy byla weryfikacja hipotezy, czy introdukowane gatunki
inwazyjne, tj. szop pracz oraz jenot azjatycki, wraz z sympatrycznie wystepujacymi rodzimymi
gatunkami drapieznikéw tj. lisem rudym (Vulpes vulpes), borsukiem europejskim (Meles
meles), kung domow3 i kung le$ng (Martes foina, Martes martes), pehig role rezerwuarows dla
pasozytow wewngtrzkrwinkowych z rodzaju Babesia oraz Hepatozoon. Aby potwierdzié
postawiong hipotezg wyznaczono prewalencjg, dokonano charakterystyki molekulamej i
okreslono potencjat zoonotyczny zidentyfikowanych mikropasozytéw u wyzej wymienionych
drapieznikow.

Analizie poddano materiat badawczy pozyskany od 275 dziko zyjacych drapieznikéw.
Fragmenty §ledzion pozyskane podczas sekcji parazytologicznych wykorzystywano do izolacji
DNA a nastgpnie do amplifikacji materialu genetycznego w reakcji nested-PCR. W celu
identyfikacji pasozytéw z rodzaju Babesia wykorzystano 3 markery molekularne (18S rRNA,
COL, Cytb), natomiast w przypadku pasozytow z rodzaju Hepatozoon tylko gen kodujacy 18S
tRNA. Wybrane probki pozytywne oczyszczono, poddano sekwencjonowaniu a nastgpnie
analizie molekularnej, filogenetycznej oraz statystyczne;.

W wyniku analizy molekularnej potwierdzono obecno$é pasozytéw z rodzaju Babesia
oraz/lub Hepatozoon u wszystkich badanych drapieznikéw. Og6lna prewalencja
mikropasozytow krwi u badanych drapieznikéw wyniosta 67,64%. Najwyzsza prewalencje
mikropasozytow krwi zanotowano u borsuka europejskiego (90,2%), a najnizsza u jenota
azjatyckiego (32%). Ogoélna prewalencja Babesia spp. u wszystkich badanych drapieznikow
wynosila 45,45%, z najwyisza ekstensywnoScia zarazenia zaobserwowang u borsuka
azjatyckiego (90,20%), a najnizsza u kun (17,86%). Ogdlna prewalencja Hepatozoon spp. u
wszystkich badanych drapieznikéw wynosita 36%, z wysokg ekstensywnoscia zarazenia
zaobserwowang u kun (64,29%) oraz lisa rudego (62,5%). Nie zanotowano wystepowania
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rodzajéw/gatunkéw/genotypdw mikropasozytow krwi odnotowano u 38 osobnikéw nalezacych
do puli wszystkich przebadanych gatunkéw drapieznikéw (13,81%). Koinwazje¢ 3 patogenami
stwierdzono tylko u 3 osobnikow lisa rudego (1,09%). Najwyzszy odsetek koinwazji
zanotowano u lisa rudego (41,67%).

Po przeprowadzeniu kompleksowej analizy molekularnej oraz filogenetycznej
otrzymanych wynikoéw po raz pierwszy potwierdzono wystgpowanie Babesia canis u jenota
azjatyckiego w Europie oraz u drapieznikow nalezacych do rodziny Mustelidae. Po raz
pierwszy rowniez odnotowano obecno$¢ B. vulpes u szopa pracza w Europie oraz
mikropasozytow z rodzaju Hepatozoon u jenota azjatyckiego na $wiecie. U borsuka
europejskiego potwierdzono obecno$¢ Babesia sp. badger genotyp A z trzema unikalnymi
haplotypami, natomiast u kun zidentyfikowano dwa haplotypy Hepatozoon martis. Dodatkowo
wykazano, iz szop pracz moze petnié rol¢ rezerwuarowa dla pasozytow z rodzaju Hepatozoon
nalezacych do dwoch kladow - Bartazoon oraz Hepatozoon.

Uzyskane wyniki potwierdzity stuszno$¢ przyjetej hipotezy, ze wszystkie grupy
zywicielskie, ze szczegélnym uwzglednieniem gatunkéw inwazyjnych, maja potencjal jako
kompetentne rezerwuary dla mikropasozytow krwi z rodzaju Babesia oraz Hepatozoon.
Dodatkowo przyjeto przypuszczenie, iz zidentyfikowanie tych samych gatunkéw
mikropasozytow krwi u dziko zyjacych drapieznikéw sympatrycznie wystgpujacych na tym
samym obszarze wskazuje na cyrkulacje i migdzygatunkowa transmisj¢ patogenéw w obregbie

tych grup zwierzat.
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