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Ocena
osiagni¢cia naukowego dr inz. Dominiki Bystranowskiej
w zwiazku z postepowaniem w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauki biologiczne
»Analiza zaleznosci struktura—funkcja nukleobindyny-2, biatlka o wielu funkcjach”

Sylwetka Kandydatki

Pani dr inz. Dominika Bystranowska uzyskata dyplom magistra inzyniera biotechnologii w
2007 roku na Wydziale Chemicznym Politechniki Wroctawskiej. Prace pt. ,,Znakowanie ,,latarniami
molekularnymi”, parg akceptor-donor, rekombinowanego biatka wigzacego hormon juwenilny”
wykonata pod opieka prof. dr hab. Mariana Kochmana. Stopien doktora nauk chemicznych w
dyscyplinie biotechnologii uzyskata w 2013 roku na tym samym wydziale tej samej uczelni, na
podstawie pracy doktorskiej pt. ,,Analiza przyczyn osobliwych wtasciwosci spektroskopowych biatka
wigzgcego hormon juwenilny”” wykonanej pod opieka tego samego promotora, prof. dr hab. Mariana
Kochmana.

Pani dr inz. Dominika Bystranowska jest silnie zwiagzana z Politechnikag Wroctawska, gdzie
pracuje na stanowisku naukowo-dydaktycznym od poczatku swojej drogi naukowej, zmieniajac
jedynie zespoly badawcze w obrgbie Wydzialu Chemicznego. Poczatkowo jej zycie zawodowe
zwigzane bylo z Zakladem Biochemii, obecnie realizuje swoje badania w Katedrze Biochemii,
Biologii Molekularnej i Biotechnologii. Jedyna przerwa w pracy na Politechnice Wroctawskiej
wynikata z wyjazdu na staz podoktorski, ktory odbyta w latach 2014 — 2015 w Zaktadzie Biochemii
i Biologii Molekularnej Saint Louis University School of Medicine, MO, USA, kierowanym przez
prof. Enrico di Cera.

Podstawa prawna i ocena formalna

Obowiazujace kryteria oceny odpowiadaja wymaganiom okreslonym w art. 219 ust. 1 pkt. 2
ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2021 r. poz. 478 z
pézn. zm.).

Oceng osiagnieg¢ Pani dr inz. Dominiki Bystranowskiej wykonano na podstawie
nastepujgcych materiatow: (1) autoreferatu zawierajgcego oswiadczenia Habilitantki o udziale w
powstaniu prac stanowigcych osiggniecie naukowe, (2) wykazu osiggni¢¢ naukowych, stanowigcych



znaczacy wktad w rozwdj dyscypliny naukowej, (3) oswiadczen wspotautorow prac, wchodzacych
w sktad osiggnigcia naukowego, utatwiajacych oceng wkiadu Kandydatki w cykl prac naukowych
stanowigcych osiagniecie. Dokumentow potwierdzajacych odbycie zagranicznego stazu naukowego
nie przedstawiono, jednak prace, powstale w Zaktadzie Biochemii i Biologii Molekularnej Saint
Louis University School of Medicine, MO, USA, ktérych Kandydatka jest wspotautorkg §wiadcza o
jej pobycie w tym laboratorium. Do wniosku zatgczono rowniez kopi¢ dyplomu potwierdzajacego
nadanie stopnia doktora oraz kopie publikacji stanowigcych osiggni¢cie naukowe. Tym samym,
przedstawiona dokumentacja jest kompletna, spelnia wymogi formalne i pozwala na
przeprowadzenie oceny osiggnie¢ HabilitantKi.

Ocena osiagniecia naukowego

Na osiggnigcie naukowe pt. ,,Analiza zalezno$ci struktura—funkcja nukleobindyny-2, biatka o

wielu funkcjach" sktada si¢ cykl 6 powigzanych tematycznie prac, W tym 5 eksperymentalnych,
opublikowanych w latach 2020-2024 w renomowanych czasopismach naukowych z listy JCR, tj.
International Journal of Biological Macromolecules, Computational and Structural Biotechnology
Journal, International Journal of Molecular Sciences, oraz trzech prac w Cell Communication and
Signaling. Wszystkie prace wskazane przez Habilitantke jako osiagnigcie naukowe sg publikacjami
wieloautorskimi, a liczba wspotautorow wynosi od 4 do 10. Jednak we wszystkich publikacjach
udziat dr inz. Dominiki Bystranowskiej jest wiodacy. We wszystkich szesciu pracach petni rolg autora
korespondencyjnego, a w trzech z nich jest jednoczes$nie pierwszym autorem lub jednym z dwoch
pierwszych autoréw, co $wiadczy o jej autorskim wktadzie w te prace.
Sumaryczny wspotczynnik oddzialywania (IF) omawianych prac wynosi 44,5; a ich taczna liczba
cytowan (bez autocytowan) wynosi 18. Nalezy podkresli¢, ze prace zostaty opublikowane w ciggu
zaledwie ostatnich kilku lat, w renomowanych czasopismach z gérnego kwartyla pism z dziedziny
naukowej, w ktorej pracuje Habilitantka.

Kandydatka stara si¢ podkresli¢ wage swoich dokonan naukowych wtaczajac w osiagnigcie
naukowe jeszcze dwie skorelowane ze sobg prace, ktore powstaty podczas, 1 po jej stazu naukowym
w Stanach Zjednoczonych, nazywajac je osiggnieciem naukowym II. Jednak prace te nie wpisujg si¢
w cykl tematyczny przedstawiony w tytule ocenianego osiggni¢cia naukowego. Nie dotycza one
nukleobindyny lecz protrombiny. W mojej ocenie nalezalo by je raczej wiaczy¢é do kategorii
,pozostaty dorobek naukowy”. Umieszczenie odrgbnego osiagniecia naukowego II w opisie
osiggni¢cia naukowego przez Kandydatke, akcentuje natomiast istotne znaczenie jakie te dwie prace
miaty w jej rozwoju naukowym. Skoro jednak prace te nie tworzg spojnego cyklu tematycznego z
resztg prac sktadajacych si¢ na osiggnigcie haukowe dr inz. Dominiki Bystranowskiej, nie powinny
by¢ brane pod uwage podczas oceny jej osiagnigcia. Nie jest to zresztg potrzebne, bo pozostale szes¢
prac sktada si¢ na spdjny cykl, spelniajac konieczne wymogi formalne.

Cykl prac bedacy podstawg ocenianego osiggniecia dotyczy konserwowanych ewolucyjnie
zwierzecych nukleobindyn, w szczegdlnosci ludzkiego biatka Nucb2. Biatka z tej rodziny sg
wielodomenowe. W ludzkim Nucb2 oprdcz sekwencji sygnatowej znajduja si¢, m.in. region bogaty
w hydrofobowe reszty aminokwasowe Leu/lle, domena wigzaca DNA, motyw dtoni EF, suwak
leucynowy i region bogaty w aminokwasy kwasowe. Istotne dla funkcji fizjologicznej biatka jest jego
procesowanie potranslacyjne na drodze proteolizy zaleznej od konwertaz prohormonow (PC-1/3 i
PC-2). W efekcie powstaja trzy peptydy pochodne: nesfatyna-1 (aa. 1-82), nesfatyna-2 (aa. 85-163)
oraz nesfatyna-3 (aa.166—396). Jak tatwo sobie wyobrazi¢, analiza takiego biatka nastrgcza trudnosci,
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zwlaszcza gdy cate biatko 1 jego formy pochodne wspotwystepuja. Biatko Nucb2 i jego skrécone
formy pochodne — nesfatyny 1-3 — zaangazowane sag w wiele istotnych dla zycia procesow, wykazujac
powiazania z metabolizmem glukozy i kwasow tluszczowych, regulacja sytosci i poziomu satysfakcji
z przyjmowania pokarméw, silny wptyw na emocje, korelacj¢ ze stanami zapalnymi, a takze
homeostaze jonéw dwuwarto$ciowych (Ca*, Mg?*, Zn?*) i biomineralizacje (koci u ludzi czy skorup
jaj u ptakéw). Wnoszgc z tematyki przedstawionych w osiggnieciu prac, dla Habilitantki najbardziej
istotny byt fakt, ze: (1) struktura Nucb2 i pochodnych peptydow, nesfatyn, nie byla jeszcze znana;
(2) symulacje in silico sugerowaty, ze biatka zawierajg liczne rejony nieustrukturalizowane; (3)
Nucb2 zawiera kilka domen, w ktorych ksztattowaniu/funkcjonowaniu jony metali majg zasadnicze
znaczenie, np. motyw dioni EF (Wigzacy Ca?") czy domene bogata w aminokwasy kwasowe, ktora
zwykle ulatwia wigzanie jonéw metali. Stad pomyst, Zze obecnosé¢ okreslonych jonow metali moze
wptywaé na strukture analizowanych bialek, dostepnos¢ rejondw zawierajacych miejsca
proteolitycznego procesowania, czy tez mozliwos¢ tworzenia kompleksow, tym samym regulujac ich
fizjologiczne funkcje. Pani dr inz. Dominika Bystranowska podeszta do zagadnienia systematycznie.

H1 W pierwszej z cyklu prac, pt. ,,Calcium ions modulate the structure of the intrinsically
disordered Nucleobindin-2 protein”, opublikowanej w 2020 r w International Journal of Biological
Macromolecules, 154 (2020) 1091-1104, stosujac szereg metod analitycznych autorzy
charakteryzowali strukturg biatka nucleobindiny-2, pochodzacego z kury domowej (Gallus gallus) i
cztowieka (Homo sapiens), w szczeg6lnosci zmiang jego struktury pod wplywem jonow wapnia.
Ustalili, ze biatko to, majace rejony o zdefiniowanej strukturze i rejony nieustrukturalizowane
(intrinsically disordered regions, IDR) zmienia swojg struktur¢ pod wplywem jondéw wapnia na
bardziej zwarta. Autorzy postuluja, ze Nuch2 moze by¢ sensorem jonéw wapnia.

H2 W pracy pt. ,,Nucleobindin-2 consists of two structural components: The Zn?*-sensitive N-
terminal half, consisting of nesfatin-1 and -2, and the Ca?*-sensitive C-terminal half, consisting of
nesfatin-3”, opublikowanej w Computational and Structural Biotechnology Journal, 19 (2021) 4300
4318, kontynuowano badania nad interakcjami biatka Nucb2 pochodzacego z kury domowe;j (G.
gallus) i cztowieka (H. sapiens), z jonami dwuwarto$ciowymi, Ca%*, Mg?* i Zn?*. Autorzy ustalili, ze
interakcje z réznymi jonami prowadza do odmiennych skutkéw dla struktury Nucb2. Jony Zn?
prowadzity do destabilizacji N-koncowej czesci biatka i do jego oligomeryzacji, natomiast jony Mg?*
prowadzity do zwigkszenia zwartosci struktury, lub do dimeryzacji tego biatka, w zaleznos$ci od jego
pochodzenia. Autorzy postuluja dwudomenowa nature biatka, czes¢ N-koncowa reagujaca na jony
Zn?* i C-koncowa reagujacg na jony Ca?".

H3 Praca pt. ,,The multifaceted nature of nucleobindin-2 in carcinogenesis”, opublikowana w
International Journal of Molecular Sciences, 2021, 22, 5687, jest artykulem przegladowym, w
ktorym autorzy podsumowali stan wiedzy na temat biatka Nucb?2 i jego pochodnych nesfatyn-1, -2, i
-3, powstajacych w wyniku potranslacyjnego cigcia proteolitycznego. Szczegdlng uwage zwrdécono
na udzial wymienionych biatek w kancerogenezie.

H4 W artykule pt. ,,Does one plus one always equal two? Structural differences between
nesfatin-1, -2, and nesfatin-1/2”, opublikowanym w Cell Communication and Signaling (2022)
20:163, autorzy analizowali pod wzgledem strukturalnym nesfatyne-1 i nesfatyne-2, produkty cigcia
proteolitycznego Nuch2, a w szczegdlnosci zmiany struktury tych peptydow pod wpltywem jonow
Zn?* i Ca®* oraz wplyw zmian w strukturze na dostepno$¢ miejsc podlegajacych cieciu
proteolitycznemu przez konwertazy. Poniewaz konwersja proteolityczna biatka prekursorowego do
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peptydow funkcjonalnych ma znaczenie dla ich aktywnosci fizjologicznej, oddziatywania z jonami
metali majg efekt regulatorowy.

H5 W kolejnej z prac, pt. ,,Nesfatin-3 possesses divalent metal ion binding properties, which
remain hidden in the nucleobindin-2 precursor protein”, opublikowanej w Cell Communication and
Signaling, (2023) 21:165, autorzy skupili swoja uwagg na nesfatynie-3, peptydzie powstajacym w
wyniku odciecia C-koncowej czg¢sci Nucb2. Zastosowane analizy ujawnily rdznice we
wilasciwos$ciach nesfatyny-3 i Nucb2 sugerujace ich odmienne role fizjologiczne. R6znice dotycza,
m.in. odmiennego stosunku rejondéw ustrukturalizowanych do nieustrukturalizowanych w obu
biatkach i odmiennej reorganizacji ich struktury w odpowiedzi na obecnos¢ jonow, innej wrazliwosci
na hydrolize enzymatyczng, réznego stosunku dimer:monomer (niekiedy przeciwstawnego) w
obecnosci konkretnych jonéw metali. Wykazano tez, ze nesfatyna-3 przejawia wyzsze niz Nuch?2
powinowactwo do jonow Zn?* i Ca?*,

H6 W ostatniej z przedstawionej serii prac, pt. ,,Deciphering the dual nature of nesfatin-1:
a tale of zinc ion’s Janus-faced influence”, opublikowanej w Cell Communication and Signaling
(2024) 22:298, autorzy analizuja porownawczo nesfatyne-1 i nesfatyng-1/2, wskazujac, ze ta ostatnia,
to raczej peptydy nesfatyny-1 i -2 potaczone wigzaniem peptydowym, a nie kompleks zbudowany z
dwoch peptydow. Wykazano rowniez, iz wigzanie jondow Zn?* do homologicznego rejonu M30 biatek
ludzkich i kurzych, miato przeciwstawny efekt w czasteczkach nesfatyny-1 i nesfatyny-1/2, jesli
chodzi o ekspozycje 1 destabilizacj¢ tego rejonu w  analizowanych biatkach.
W efekcie, biatka kurze wykazywaty wieksza agregacje od ich ludzkich homologow.

Podsumowujac, stwierdzam, ze przedstawione do oceny osiggniecie naukowe stanowi
oryginalne rozwigzanie problemu badawczego i przyczynia si¢ do rozwoju dziedziny nauki
reprezentowanej przez dr inz. Dominike Bystranowskg. Zostato ono opublikowane w postaci szeSciu,
spojnych tematycznie prac, w ktorych rola Habilitantki byta wiodaca. Pani dr inz. Dominika
Bystranowska konsekwentnie analizowata t¢ tematyke od Kilku lat, doskonalac si¢ w dziedzinie
analizy struktury biatek. W ocenianym cyklu prac wykazata, ze zmiany struktury testowanych biatek,
wynikajace z potranslacyjnej modyfikacji na drodze proteolizy lub odpowiedzi na sasiedztwo
okreslonych jonow metali dwuwartosciowych, prowadza do zmian wlasciwosci fizyko-chemicznych,
wpltywaja na mozliwos¢ tworzenia dimerow lub stymulujg agregacje, a rézna odpowiedz peptydow
na konkretne jony, umozliwia regulacje funkcji fizjologicznych tych biatek w komorkach zwierzat.
Co wigcej, reakcje homologicznych biatek pochodzacych z réznych organizméw moga by¢ skrajnie
rézne w odpowiedzi na takie same zmiany warunkow otoczenia. Klopot w tym, Zze wszystkie
do$wiadczenia prowadzone byty in vitro, z zastosowaniem rekombinowanego wyznakowanego
epitopem biatka, nadprodukowanego w ukladzie heterologicznym, a zatem pozbawionego
mozliwosci wlasciwego sktadania si¢ i regulacyjnego wplywu innych niz badane w opisanym
ukladzie modyfikacji potranslacyjnych. Tymczasem sama Kandydatka udowadnia, Ze nawet
zwigzanie jednego jonu do zdefiniowanego rejonu peptydu moze nies¢ ze sobg inne efekty, w
zaleznosci od tego czy mamy do czynienia z dluzsza czy krotszg forma tego samego biatka
procesowang potranslacyjnie. Jest to jednak ograniczenie wynikajace z zastosowanej metodologii i
wybranego podejscia metodycznego ,,przez strukture do funkcji”. Jak wiadomo, inne podejscia
naukowe réwniez majg swoje ograniczenia.

W swoich badaniach Habilitantka stosuje metody biologii molekularnej umozliwiajace
wydajng produkcj¢ biatek zwierzecych i ludzkich w systemie bakteryjnym wraz z analizg in silico i
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okreslonym zestawem technik analitycznych biatek, obejmujgcym dichroizm kotowy, ultrawirowanie
analityczne, spektrometric mas z wymianag wodor/deuter, spektroskopi¢ fluorescencyjna,
kalorymetrie, ograniczona proteolizg, transmisyjna mikroskopie elektronowa, czy miareczkowanie
kompetycyjne. I cho¢ nie wszystkie te metody byly stosowane przez nig sama, to jednak zdotata
przekona¢ do wspolpracy grono badaczy posiadajacych odpowiednie kwalifikacje. Oceniane
osiggniecie powstatlo w ramach wspotpracy grupy specjalistow, a o jego znaczeniu dla srodowiska
naukowego $wiadczy ranga czasopism, w ktoérych opublikowano wyniki badan.

Ocena pozostalego dorobku naukowego

Poza publikacjami omowionymi powyzej na dorobek naukowy Habilitantki sktada si¢ 14 prac
opublikowanych w latach 2011-2024. Trzy z tych prac powstaty przed uzyskaniem przez Panig
Dominike Bystranowska stopnia doktora (Biochimica et Biophysica Acta — Proteins and Proteomics,
Archives of Biochemistry and Biophysics, Biophysical Chemistry). Prace sa zwigzane z tematem jej
rozprawy doktorskiej i dotycza biatka wigzacego hormon juwenilny (JHBP) Galleria mellonella.
Biatko owadzie jest glikozylowane w jednej reszcie aminokwasowej (N94), cho¢ biatko zawiera dwa
potencjalne miejsca glikozylacji (drugie to N4). Wykorzystujac mutageneze ukierunkowana,
nadprodukcje wariantow biatka w ekspresyjnym systemie heterologicznym (Pichia pastoris)
umozliwiajagcym uzyskanie zar6wno modyfikowanych jak i1 niemodyfikowanych biatek, oraz
spektrometrie mas, wykazano, ze wariant N94A zmniejsza sekrecje JHBP. Zaden z badanych
wariantow JHBP (N4W i N94A) nie zmienial zdolnosci biatka do wigzania hormonu juwenilnego.
Wykazano, natomiast ze glikozylacja obu reszt aminokwasowych ma wplyw na termostabilno$¢
biatka. W drugiej z prac, ktorej pierwsza autorka jest Kandydatka, taczac metody
spektrofotometryczne i immunodetekcji, wykazano obecno$¢ mostkow migdzy dwiema tyrozynami
Y128 i Y130 biatka JHBP. Autorzy wiaza ich powstawanie z aktywnoscia reaktywnych form tlenu
obecnych w hemolimfie posredniczacych w powstawaniu usieciowanych monomeréw JHBP. W
trzeciej z prac, w ktorej ponownie pierwsza autorka jest Kandydatka, przedstawiono metodyke FRET
pozwalajaca na badanie mostkéw di-tyrozynowych w biatku JHBP. Wykorzystano tu jako pare
donor-akceptor di-tyrozyne i akceptor fluorescencji LY (Lucifer yellow).

Sposrod prac powstatych po doktoracie na szczegdlna uwagg zashuguja wazne dla Kandydatki
prace powstale w zwigzku z jej stazem podoktorskim w laboratorium prof. Enrico di Cera w Stanach
Zjednoczonych. W pierwszej z nich, pt. ,,Structural Architecture of Prothrombin in Solution Revealed
by Single Molecule Spectroscopy”, opublikowanej w Journal of Biological Chemistry (2016)
291(35): 18107-18116, tak jak anonsuje tytul artykulu, jego autorzy analizowali strukture
protrombiny w roztworze stosujac technikg¢ spektroskopii pojedynczych czasteczek, smFRET.
Protrombina wystepuje w dwoch bedacych w rdwnowadze konformacjach, otwartej 1 zamknietej,
przy czym konformacja zamknigta wystepujaca w 70% czasteczek ma niedostgpne proteolityczne
centrum aktywne. Za zamknigcie konformacji odpowiada wewnatrzczasteczkowe oddziatywanie
miedzy Y93 a W547 totez podstawienie YO3A w polipeptydzie protrombiny sprawia, ze 80%
zmodyfikowanych czgsteczek jest w konformacji otwartej. Ustalenia autoréw pozwolity na
poszerzenie wiedzy na temat relacji struktura-funkcja protrombiny. W drugiej z prac pt. ,,Structure
of prothrombin in the closed form reveals new details on the mechanism of activation”,
opublikowanej w Scientific Reports (2018) 8:2945, autorzy kontynuowali analiz¢ strukturalng
protrombiny z zastosowaniem tej samej co poprzednio techniki smFRET oraz krystalografii
rentgenowskiej. Tym razem skoncentrowano si¢ na rozwiklaniu struktury krystalicznej konformacji
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zamknigtej protrombiny, ustabilizowanej wprowadzeniem do polipeptydu tego biatka dodatkowych

reszt cysteinowych, tworzacych mostek dwusiarczkowy miedzy odpowiednimi jego domenami.
Wsréd pozostatych prac opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora znajdujg si¢, m.in.:

- praca dotyczaca bezposrednio zagadnien poruszanych w osiggnigciu, omawiajaca fizjologiczng role

nukleobidyny-2/nesfatyny-1 oraz ich potencjalnego znaczenia klinicznego (Postepy Higieny i

Medycyny Doswiadczalnej (2018) 72: 1084—-1096);

- prace dotyczace zalezno$ci migdzy jonami metali a strukturg biatek (International Journal of

Biological Macromolecules (2021) 166: 409-423), destabilizacyjnej roli jonéw Ca®" na niektére

biatka w warunkach stresu red/oks (Redox Biology (2022) 56: 102434) oraz wpltywem jonéw metali

na separacj¢ fazowag ciecz-ciecz, zjawisko odpowiedzialne za powstawanie kompartmentow

komorkowych pozbawionych btony (Biochimica et Biophysica Acta — Molecular Cell Research

(2023) 1870(8): 119567); temat separacji faz ciecz-ciecz zostal takze poruszony w pracy

przegladowej opublikowanej w Biomolecules (2022) 12(7): 907.

- prace dotyczace biatek o nieuporzadkowanej strukturze (Scientific Reports (2017) 7, 40405; Cell

Communication and Signaling (2020) 18(1): 180);

- prace analizujace fenomen struktur samoorganizujacych si¢ struktur peptydowych (Journal of

Materials Chemistry B (2024) 12(41): 10682—-10691; Soft Matter (2023) 19(21): 3828-3840).

Wszystkie prace (z wyjatkiem artykulu w Postepy Higieny i Medycyny Doswiadczalnej)
zostaty opublikowane w czasopismach z listy JCR. Sumaryczny wspotczynnik wptywu IF wszystkich
publikacji dr inz. Dominiki Bystranowskiej, wedtug bazy Scopus, wynosi 111, jej prace byly
cytowane (bez autocytowan) 141 razy, a wspotczynnik Hirscha =8.

Poza wspotautorstwem publikacji naukowych, dr inz. Dominika Bystranowska prezentowata
rowniez wyniki swoich badan w postaci komunikatow zjazdowych na konferencjach krajowych i
zagranicznych. Ciekawe, ze spos$rod 18 doniesien konferencyjnych, w tym 11 krajowych, tylko dwa
razy prezentowata wyniki osobiscie. Te dane kontrastuja z jej aktywnoS$cia przy organizacji
konferencji naukowych; Habilitantka pracowata w komitecie organizacyjnym 2nd Congress Bio 2016
(Wroctaw 13-16/09/2016) oraz w komitetach naukowych kolejnych dwoch konferencji z serii Chemistry
& Biotechnology International Conference (ChemBiotIC) (Wroctaw 24—25/06/20210raz 22—23/06/2023).
Te aktywnos¢ dr inz. Dominiki Bystranowskiej oceniam jako wyr6zniajaca sie.

Habilitantka nie wykazata aktywnosci w zakresie wspotpracy z otoczeniem spoleczno-
gospodarczym.

Pani dr inz. Dominika Bystranowska recenzowata dotychczas cztery manuskrypty dla:
Cell Communication and Signaling, Communications Biology, Cell Biochemistry and Function i
Computational and Structural Biotechnology Journal.

Podsumowujac pozostaty dorobek dr inz. Dominiki Bystranowskiej, trzeba podkresli¢
wyjatkowa wydajnos¢ publikacyjna tej mtodej badaczki.

Aktywnos¢ naukowa, osiagniecia dydaktyczne, organizacyjne i popularyzatorskie

W latach 2014-2015 dr inz. Dominika Bystranowska odbyta pottora-roczny staz podoktorski
w Zaktadzie Biochemii i Biologii Molekularnej Saint Louis University School of Medicine (MO,
USA), ktory zaowocowal dwiema publikacjami.

Kandydatka uczestniczyta w dwoch krotkich warsztatach metodycznych organizowanych
przez Miedzynarodowy Instytut Biologii Molekularnej i Komodrkowej w Warszawie, oraz jednym
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wspotorganizowanym przez EMBO/EMBL Symposium i European Molecular Biology Laboratory
w Heidelbergu (online).

Kandydatka trzykrotnie starata si¢ aktywnie zdobywa¢ fundusze na swoje badania, jednak bez
pozytywnego rezultatu. Uczestniczyta natomiast w kilku projektach badawczych, w tym: (1) w
dwoch projektach OPUS finansowanych przez NCN jako wykonawca lub gtéwny wykonawca; (2)
podczas stazu podoktorskiego byta wykonawcg w trzech projektach finansowanych przez National
Institutes of Health Research Grants, ktorych kierownikiem byt jej owczesny szef, prof. Enrico di
Cera; (3) brata tez czynny udziat w badaniach prowadzonych przez zespoty badawcze finansowane z
funduszy Wroctawskiego Centrum Biotechnologii w ramach programu KNOW (Krajowy Naukowy
Osrodek Wiodacy) stanowiacych wsparcie dziatalnosci naukowej w zakresie realizacji nowych
projektéw badawczych w ramach rozwoju kadry naukowej. Jednym z tych projektow pt. ,,Otrzymanie
rekombinowanych wektoréw, opracowanie warunkéw nadekspresji oraz procedury oczyszczenia
biatka Nucb2” sama kierowata. Projekt byl realizowany w latach 2017-2018, kwota finansowania -
25000 PLN.

Jednym z dokonan Habilitantki byto nawiazanie wspéipracy ze Srodowiskowa Pracownia
Spektrometrii Mas, co zaowocowato kilkoma wspélnymi publikacjami.

Pani dr inz. Dominika Bystranowska jest zatrudniona na etacie naukowo-dydaktycznym, z
Czego wnoszg, ze prowadzi dziatalnos¢ dydaktyczna na swojej uczelni. Informacji na ten temat nie
znalaztam jednak w dostarczonych dokumentach, by¢ moze dlatego, ze nie wchodzi to w zakres
oceny osiggnigcia naukowego. Mito bytoby jednak wiedzie¢, jakie obowiazki dydaktyczne petni.
Habilitantka wspomniata tylko, ze sprawowala opieke merytoryczna nad dyplomantami i dwdjka
doktorantow.

Pani Dominika Bystranowska jest cztonkiem Polskiego Towarzystwa Biochemicznego oraz
Polskiego Towarzystwa Biofizycznego, jak dhugo — nie wiadomo.

Whiosek koncowy

Na podstawie przedstawionej mi do oceny dokumentacji stwierdzam, ze osiagniccie naukowe
dr inz. Dominiki Bystranowskiej pt. ,,Analiza zaleznosci struktura—funkcja nukleobindyny-2, biatka
o wielu funkcjach", bedace cyklem powigzanych tematycznie artykutéw naukowych, stanowi
znaczacy wkiad w rozwdj dyscypliny nauki biologiczne. Na tej podstawie wnosze do Rady
Dyscypliny Naukowej Nauki Biologiczne Wydzialu Nauk Biologicznych  Uniwersytetu
Wroctawskiego o nadanie Pani dr inz. Dominice Bystranowskiej stopnia doktora habilitowanego w
dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne

Z powazaniem,

ClLoctecig

Adrianna Skoneczna



