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WYKAZ OSIAGNIEC NAUKOWYCH ALBO ARTYSTYCZNYCH, o
ktérych mowa w art. 219 ust. 1. pkt 2 Ustawy
1.1 Monografia naukowa, zgodnie z art. 219 ust. 1. pkt 2a Ustawy

Brak

1.2 Cykl powigzanych tematycznie artykutow naukowych, zgodnie z art. 219 ust. 1. pkt
2b Ustawy

1.2.1 Wykaz artykuléw naukowych opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora
sktadajgcych sie na gtowne osiggniecie naukowe pt. ,,Przestrzenne mechanizmy odpowiedzi na
stres replikacyjny u drozdzy rozszczepkowych Schizosaccharomyces pombe ™

H1. Kramarz K, Schirmeisen K, Boucherit V, Ait Saada A, Lovo C, Palancade B, Freudenreich C,
Lambert SAE (2020). The nuclear pore primes recombination-dependent DNA synthesis at arrested
forks by promoting SUMO removal. Nature Communications, 11:5643. doi: 10.1038/s41467-020-
19516-z

|F2024 = 14,7

IFs.jeni = 16,1

MNiSW2024 =200

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 — 35

Méj udzial w powstanie pracy:

1. Wspdtudziat w opracowaniu koncepcji pracy badawczej (sformutowanie hipotez badawczych
na podstawie badan pilotazowych oraz istniejacego stanu wiedzy, projektowanie
eksperymentow).

2. Uzyskanie finansowania na realizacje projektu z Fondation ARC pour la recherche sur le cancer
“Processing of replication forks at the nuclear periphery: Mechanism and impact on genome
stability” (nr grantu PDF20171206749), ktorego bytem kierownikiem.

3. Zaprojektowanie i wykonanie ponizszych eksperymentow:

- Udowodnitem, ze zablokowane widelki replikacyjne (wizualizowane poprzez LacO-Lacl-
mCherry) sa przemieszczane wewnatrz jadra komorkowego do otoczki jadrowej
(obrazowanej poprzez nukleoporyne Nppl06-GFP) przy uzyciu fluorescencyjnej
mikroskopii przyzyciowej (Rycina 1 B-C).

- Wprowadzitlem i zoptymalizowalem techniki mikroskopii przyzyciowej umozliwiajacej
pomiary mobilnos$ci pojedynczych, zablokowanych widetek replikacyjnych wewnatrz jadra
komoérkowego na podstawie kalkulacji srednich przesunigé kwadratowych (z ang. Mean
square displacement, MSD). Do wizualizacji zablokowanych widetek zastosowano system
LacO-Lacl-mCherry, otoczke jadrowa obrazowano dzieki Nppl06-GFP. Obrazy
z mikroskopu konfokalnego zbierane w interwatach co 1,5 s przez 5 min sktadatem
i procesowatem w programie Fiji. Pomiary wykonalem przy uzyciu makra SpotTracker do
programu Fiji. Metoda umozliwita analiz¢ mobilnosci widetek replikacyjnych w szczepie
typu dzikiego, mutancie sIx8-29 i plii14 (Rycina 1D, 3B, 5D).

-  Wprowadzitem i zoptymalizowalem technik¢ obrazowania poklatkowego w czasie
rzeczywistym dla przyzyciowych obserwacji pojedynczych komorek, w celu uzyskania 30
minutowych filméw z mikroskopu konfokalnego, co umozliwito ocen¢ czasu interakcji
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zablokowanych widetek replikacyjnych wizualizowanych poprzez system LacO z otoczka
jadrowsg obrazowang poprzez Npp106-GFP (Rycina 1 F-H).

- Zoptymalizowatem technike immunoprecypitacji chromatyny i analizy qPCR w celu
potwierdzenia re-lokalizacji i dokowania zablokowanych widetek do porow jadrowych lub
biatek otoczki jadrowej (Ryciny 1E, 2B, 4E, 5C).

- Zoptymalizowatem i wykonatem analize replikacyjnych intermediatéw dla zablokowanych
widetek replikacyjnych technika dwukierunkowej elektroforezy DNA w mutantach SUMO-
zaleznych ligaz ubikwityny Rfpl/Rfp2-SIx8 oraz E3 SUMO ligazy Plil (z ang.
bi-dimensional gel electrophoresis, 2DGE, Rycina 3F-G oraz Rycina 7A-B, a takze Rycina
3 w Suplemencie).

- Wykonatem lub wspoétuczestniczylem w wykonaniu analiz czgstosci restartu replikacji
w mutantach szlaku SUMOQilacji oraz mutantach badanych nukleoporyn i proteasomu
(Rycina 3D, 4B, 5E, 5G, 6B).

- Zoptymalizowatem technik¢ immunoprecypitacji rekombinazy Rad51 w zestawie
mutantow nukleoporyn oraz przeprowadzilem analiz¢ wszystkich uzyskanych danych
(Rycina 4C).

-  Wykonatem analize FISH (z ang. fluorescence in situ hybridization) dla mutantow
nukleoporyn, w celu zbadania ich wptywu na eksport mRNA z jadra komorkowego do
cytoplazmy (Rycina w Suplemencie 4).

- Wykonatem analiz¢ rozdziatu chromosomoéw po ekspozycji na hydroksymocznik technika
elektroforezy w polu pulsacyjnym (z ang. pulse field gel electrophoresis, PFGE) w celu
zbadania wptywu mutacji genow nupl32+ i plil+ na wznawianie zatrzymanej replikacji.
Pokazatem roéwniez opodznienie w progresji przez cykl komorkowy technika cytometrii
przeptywowej dla analizowanych mutantéow (Rycina w Suplemencie 5).

- Przygotowalem genetyczny system do sztucznego podczepiania zablokowanych widetek
replikacyjnych do poréw jadrowych oparty o ekspresje biatka fuzyjnego Ulpl-LexA i jego
silne wigzanie do sekwencji LexBS wstawionej w poblizu blokady replikacji. System
zwalidowano w mikroskopii przyzyciowej i poprzez immunoprecypitacje chromatyny
zwigzanej z Ulp1-LexA, a nast¢pnie wykonano pomiary czg¢sto$ci rekombinacji w mutancie
nup1324 (Rycina 6C-G).

- Wykonatem i zoptymalizowatem immunoprecypitacj¢ chromatyny zwigzanej z biatkiem
wigzacym jednoniciowe DNA — RPA w szczepie typu dzikiego i mutancie pliiA, w celu
zobrazowania dlugosci resekcji na widetkach pod nieobecnos¢ ligazy SUMO Plil (Rycina
7C).

- Wykonatem wigkszo$¢ mutantow drozdzowych dla wszystkich eksperymentéw. Ponadto,
uzyskatem kluczowego dla procesu recenzji genomowego integranta SUMO-KallR,
umozliwiajacego okreslenie wptywu formowania polimerycznych tancuchow SUMO na re-
lokalizacj¢ zablokowanych widelek oraz proces wznawiania syntezy DNA (restart) na
widetkach.

- Przygotowalem model relokacji zablokowanych widetek replikacyjnych wewnatrz jadra
komorkowego S. pombe na podstawie otrzymanych wynikéw (Rycina 7D).

Analiza danych, analiza statystyczna i interpretacja wynikéw otrzymanych wlasnorecznie oraz
przez pozostalych wykonawcow.

Nadzor i koordynacja pracy pozostatych wykonawcow.

Przygotowanie projektu manuskryptu oraz graficzna prezentacja wszystkich wynikow
(wykonanie rycin i tabel). Wspotudzial w napisaniu manuskryptu.



7. Wykonanie niezbednych eksperymentdw wymaganych przez recenzentow, wspotudziat

w przygotowaniu odpowiedzi na uwagi recenzentow.
8. Edycja manuskryptu wedle uwag recenzentow oraz przygotowanie oStatecznej wersji pracy
(Rycin, gtownego tekstu, Suplementu).

H2. Schirmeisen K, Naiman K, Fréon K, Besse L, Chakraborty S, Ait Saada A, Carr A, Kramarz K*,
Lambert S* (2024). SUMO protease and proteasome recruitment at the nuclear periphery differently
affect replication dynamics at arrested forks. Nucleic Acids Research, 52:8286-8302. doi:
10.1093/nar/gkae526

*autor ko-korespondencyjny

|F2024 = 16,6

IFstemi = 16,1

MNiSWag,4 = 200
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Méj udzial w powstanie pracy:

1. Wspoludzial w opracowaniu koncepcji pracy badawczej (sformutowanie hipotez badawczych
na podstawie wlasnorgcznie wykonanych badan pilotazowych oraz istniejgcego stanu wiedzy,

projektowanie eksperymentow.

2. Uzyskanie finansowania na realizacj¢ projektu w trakcie pobytu na stazu podoktorskim
z Fondation ARC pour la recherche sur le cancer “Processing of replication forks at the nuclear
periphery: Mechanism and impact on genome stability” (nr grantu PDF20171206749), ktorego
bytem kierownikiem. Ponadto pozyskane przeze mnie S$rodki w ramach Inkubatora
Doskonatosci Naukowej — Centrum Badawczego Naprawy DNA i Replikacji (grant Inicjatywa
Doskonatosci — Uczelnia Badawcza IDUB o numerze IDN.CBNDR:0320/2020/20) umozliwity
wykonanie czgsci badan waznych dla publikacji na Uniwersytecie Wroctawskim.

3. Zaprojektowanie i wykonanie ponizszych eksperymentow:

Projektowanie i konstrukcja szczepoéw drozdzowych o skomplikowanych genotypach,
uzytych do kluczowych eksperymentéw (Rycina 1, Rycina 6C-D) wykorzystania polimeraz
DNA w sekwencjonowaniu nastgpnej generacji dla komoérek typu dzikiego, mutanta
pozbawionego nukleoporyny nupl324 oraz mutanta z niefunkcjonalnym proteasomem
rpnl0A4. Bratem udzial w analizie danych i formutowaniu wnioskow.

Pokazatem role poszczegdlnych nukleoporyn z podjednostek ‘kosza jadrowego’
w odpowiedzi komorek na ogdlny stres replikacyjny poprzez testy wrazliwosci na zwigzki
genotoksyczne oraz pulsacyjng elektroforeze catych chromosoméw (PFGE) wraz z analizg
progresji cyklu komérkowego technika cytometrii przeptywowej FACS (Rycina 1A-D
w Suplemencie).

Wykonalem analizy czgstosci restartu replikacji dla przedstawionych mutantow
nukleoporyn kosza jadrowego (Rycina 2A-B), analizy profili replikacyjnych technika
dwukierunkowej elektroforezy fragmentow DNA i densytometryczng analiz¢ poziomu
resekcji zablokowanych widetek replikacyjnych (Rycina 2C-D), a takze przygotowatem
szczepy drozdzowe wykorzystane w analizie mikroskopowej eksprymujace nukleoporyne
Nppl106 w fuzji z GFP oraz wizualizowang za pomoca systemu LacO-Lacl-mCherry
blokade widetek replikacyjnych a nastgpnie zbadalem czgsto$¢ interakcji pomiedzy
zablokowanymi widetkami a porami jadrowymi w mutantach pozbawionych podjednostek
kosza jadrowego (Rycina 2E-F).



N A

Przygotowatem konstrukt kodujacy proteazg SUMO Ulp1 w fuzji z GFP na C-koncu (Ulp1-
GFP) i sprawdzitem poziom biatka fuzyjnego w szczepie typu dzikiego i mutancie nup 1324
technika Western blot oraz przy uzyciu mikroskopii przyzyciowej, aby zwalidowaé
otrzymany konstrukt, kluczowy dla manuskryptu (czes¢ Ryciny 3A-B).

Oczyscitem biatko Pmt3 (ortolog SUMO w S. pombe) i otrzymatem przeciwciato
poliklonalne z krolika (anty-SUMO), a nastepnie dokonatem jego walidacji, w oparciu
0 przygotowanego wczesniej mutanta delecyjnego pmt3A (pozbawionego SUMO), jako
kontroli negatywnej do Western blot. Opracowalem protokét do wykorzystania
otrzymanego przeciwciata w technice Western blot (potrzebny do przygotowania Ryciny
30C).

Przygotowatem w ramach pracy H1 mutanta SUMO-KallR, pozbawiony mozliwosci
formowania polimerycznych tancuchow, ktory zostat wykorzystany w analizie na Rycinie
3C oraz 5D-E i 6A.

Przygotowatem genetyczny system do sztucznego podczepiania zablokowanych widetek
replikacyjnych do poréw jadrowych oparty o ekspresj¢ biatka fuzyjnego Ulpl-LexA i jego
silne wigzanie do sekwencji LexBS wstawionej w poblizu blokady replikacji (po raz
pierwszy uzyty i zwalidowany w publikacji H1). System wykorzystano w eksperymentach
przedstawionych na Rycinie 5B-C.

Wykonalem immunoprecypitacje chromatyny w celu sprawdzenia wigzania widelek
replikacyjnych do poréw jadrowych w mutancie nup60A i szczepie typu dzikiego po
sztucznym podczepieniu widetek do proteazy SUMO Ulpl-LexA i jej silnego wigzania do
sekwencji LexBS, wstawionej w poblizu blokady replikacji (eksperyment wazny do
odpowiedzi na uwagi recenzentow, Rycina 5 w Suplemencie). Umozliwito to pokazanie, ze
sztuczne podczepienie widetek do Ulp1-LexA nie wptywa na dokowanie aktywnej blokady
replikacji do porow jadrowych w mutancie nup604 oraz w szczepie typu dzikiego.
Wykonatem analiz¢ wrazliwo$ci mutantow nupl32A oraz rpnl0A na zwiazki generujace
stres replikacyjny (Rycina 6A w Suplemencie).

Analiza i interpretacja wynikow wiasnych i danych otrzymanych przez wspotpracownikow.
Nadzorowanie pracy wykonawcow.

Dyskusja i wspotudziat w przygotowaniu projektu manuskryptu.

Wspétudziat w napisaniu manuskryptu.

Wspoétudziat w przygotowaniu odpowiedzi na uwagi recenzentéw, wykonanie czesci

eksperymentéw wymaganych przez recenzentow.
9. Edycja manuskryptu wedle uwag recenzentéw oraz przygotowanie ostatecznej wersji.

H3. Kramarz K, Saada AA, Lambert SAE (2021). The Analysis of Recombination-Dependent
Processing of Blocked Replication Forks by Bidimensional Gel Electrophoresis. In: Aguilera, A.,

Carreira, A.

(eds) Homologous Recombination. Methods in Molecular Biology, vol. 2153. Humana,

New York, NY. doi.org/10.1007/978-1-0716-0644-5_25

1F2004 = n/a
IFs.ieti = N/a
MNIiSW 2024

=70
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Moj udzial w powstanie pracy:

1.

Optymalizacja techniki dwukierunkowej elektroforezy fragmentow DNA w laboratorium
dr hab. Sary Lambert. Wykonanie reprezentatywnych eksperymentéw zawartych w niniejsze;j
pracy.

Wspotudziat w opracowaniu koncepcji i planu publikacji.

Uzyskanie finansowania na realizacje projektu w trakcie pobytu na stazu podoktorskim
z Fondation ARC pour la recherche sur le cancer “Processing of replication forks at the nuclear
periphery: Mechanism and impact on genome stability” (nr grantu PDF20171206749), ktoérego
bytem kierownikiem.

Wykonanie rycin obrazujacych etapy izolacji replikacyjnych produktéow posrednich jak
1 ostatecznych wynikéw, mozliwych do uzyskania w prezentowanej metodzie.

Przygotowanie pierwotnej wersji manuskryptu.

Wspoétudziat w powstaniu ostatecznej wersji manuskryptu.

H4. Muraszko J, Kramarz K, Argunhan B, Ito K, Baranowska G, Kurokawa Y, Murayama Y,
Tsubouchi H, Lambert S, Iwasaki H, Dziadkowiec D (2021). Rrpl translocase and ubiquitin ligase
activities restrict the genome destabilising effects of Rad51 in fission yeast. Nucleic Acids Research,
49:6832-6848. doi: 10.1093/nar/gkab511

|F2024 = 16,6

IFsietni = 16,1

MNiSW2024 =200

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 3

Méj udzial w powstanie pracy:

1.

4.

Wykonanie pilotazowej obserwacji (Rycina 1A) wskazujacej, ze delecja genu rrpl+ znacznie
zwigksza toksycznos¢ nadprodukcji rekombinazy Rad51, co stanowito punkt wyjscia dla
projektu.

Uzyskanie finansowania na realizacj¢ projektu w trakcie pobytu na stazu podoktorskim
z Fondation ARC pour la recherche sur le cancer “Processing of replication forks at the nuclear
periphery: Mechanism and impact on genome stability” (nr grantu PDF20171206749), ktérego
bytem kierownikiem.

Zaprojektowanie i wykonanie kluczowych eksperymentow w odpowiedzi na krytyke
recenzentéw, decydujacych o pozytywnym zakonczeniu procesu recenzji i pokazujacych
fizjologiczng rolg biatka Rrp1 na regulacje rekombinazy Rad51:

- Wprowadzitem i zoptymalizowatem technike immunofluorescencji na utrwalonych
komorkach, a nastgpnie przeanalizowatem zdolno$¢ do akumulacji natywnych skupisk
rekombinazy Rad51 poprzez immunofluorescencj¢ w szczepie kontrolnym i mutancie
pozbawionym translokazy Rrpl (Rycina 2A).

- Zoptymalizowatem  technike = immunoprecypitacji ~ chromatyny  zwigzanej
z rekombinazg Rad51. Wykonatem analize qPCR wigzania rekombinazy Rad51 do
regionu centromeru, zablokowanych widetek replikacyjnych i loci kontrolnych
w szczepie typu dzikiego i mutancie pozbawionym biatka Rrpl (Rycina 2F).

Analiza danych, analiza statystyczna i interpretacja wynikow otrzymanych wlasnorecznie oraz
przez pozostalych wykonawcow.



5. Wspotudziat w dyskusji tresci, krytycznej edycji pierwotnej wersji manuskryptu,
przygotowaniu odpowiedzi na uwagi recenzentow i finalnej wersji tekstu.

6. Opracowanie modelu efektu dziatania biatka Rrpl na rekombinaz¢ Rad51 (abstrakt graficzny
na pierwszej stronie artykutu).

H5. Schirmeisen K, Lambert SAE*, Kramarz K* (2021). SUMO-Based Regulation of Nuclear
Positioning to Spatially Regulate Homologous Recombination Activities at Replication Stress Sites.
Genes (Basel) 12:2010. doi: 10.3390/genes12122010

*autor ko-korespondencyjny

IF2024 = 2,8

IFs jetni = 3,3

MNiSWag24 = 100

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 8

Méj udzial w powstanie pracy:

1. Wspétudziat w opracowaniu koncepcji i planu publikacji (wybdr zagadnien z zakresu
SUMOilacji oraz mobilnosci réoznych typow uszkodzen DNA w jadrze komdrkowym)

2. Uzyskanie finansowania w ramach Inkubatora Doskonato$ci Naukowej — Centrum Badawczego
Naprawy DNA i Replikacji (grant IDUB o numerze IDN.CBNDR:0320/2020/20)

3. Przygotowanie pierwotnej wersji manuskryptu.

4. Koordynacja i udzial w powstaniu rycin wizualizujacych zagadnienia poruszane w artykule
przegladowym.

5. Wspotudziat w powstaniu ostatecznej wersji manuskryptu, koncowa edycja tekstu,
przygotowanie odpowiedzi na uwagi recenzentow.

6. Wystanie pierwotnej i ostatecznej wersji artykulu do wydawnictwa oraz prowadzenie
korespondencji z redakcjg czasopisma.

PODSUMOWANIE
Liczba publikacji skladajacych si¢ na gtéwne osiagniecie: 5

Laczny IF publikacji skladajacych si¢ na glowne osiagniecie:
w roku sktadania (IF2024) wniosku— 50,7
|F5—Ietni - 51;6

Laczna punktacja MNiSW publikacji skladajacych si¢ na gldwne osiagniecie:
w roku sktadania wniosku— 770

Laczna liczba cytowan publikacji skladajacych si¢ na gléwne osiagniecie:
(bez autocytowan, wg SCOPUS na dzien 19.02.2025) — 53



1.2.2 Wykaz artykulow naukowych opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora
sktadajacych si¢ na drugie osiggnigcie naukowe pt. ,,Rola biatlek Rrpl i Rrp2 z rodziny
SWI2/SNF2 translokaz DNA oraz helikazy Srs2 w utrzymaniu stabilnosci genomu

1

w komorkach drozdzy Schizosaccharomyces pombe.’

H6. Barg-Wojas A, Muraszko J#, Kramarz K#, Schirmeisen K, Baranowska G, Carr AM, Dziadkowiec
D (2020). Schizosaccharomyces pombe DNA translocases Rrpl and Rrp2 have distinct roles at
centromeres and telomeres that ensure genome stability. Journal of Cell Science, 133:jcs230193. doi:
10.1242/jcs.230193,

#rowny udziat

IF2024 = 3,3

IFsjetni = 3,9

MNiSW2024 = 140

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 — 1

Méj udzial w powstanie pracy:

1. Edycja pierwotnej wersji manuskryptu.

2. Wspotudzial w procesie recenzji, przygotowywanie odpowiedzi dla recenzentow podczas
kolejnych rund recenz;ji, edycja kolejnych wersji manuskryptu, powstajacych w trakcie recenz;ji
artykutu.

3. Zaprojektowanie 1 wykonanie gléwnych eksperymentow w odpowiedzi na krytyke
recenzentow, co bylo kluczowe dla pozytywnego zakonczenia procesu recenz;i:

- Dokonatem analizy przyzyciowych preparatow w mikroskopii fluorescencyjnej w celu
okreslenia liczby skupisk biatka RPA po nadprodukcji Rrp1 i Rrp2 (Rycina 1C).

- Zoptymalizowatem technik¢ immunoprecypitacji histonu centromerycznego Cnpl
w fuzji z CFP i przeanalizowatem jego wiazanie w rejonie centromeru metoda gPCR
w szczepie kontrolnym i po nadprodukcji Rrpl lub Rrp2, co wskazato na ich role
w utrzymywaniu wlasciwej organizacji centromeru (Rycina 2A-B).

- Pokazalem skale zaburzen organizacji centromeru po nadprodukcji biatek Rrp1 i Rrp2,
poprzez wykonanie przyzyciowej mikroskopii fluorescencyjnej centromerycznego
histonu CFP-Cnp1 (Rycina 2C).

- Wykonatem obrazowanie ko-lokalizacji pomigdzy biatkami Rrp1-EGFP i Rrp2-EGFP
ze Swi6-ECFP w konfokalnej mikroskopii przyzyciowej (Rycina 3A w Suplemencie).

-  Wykonatem immunoprecypitacj¢ chromatyny zwigzanej z nadprodukowanymi
Rrpl-EGFP albo Rrp2-EGFP i analiza qPCR w celu okreslenia wigzania do
centromerdw, co potwierdzito interakcj¢ Rrp1-EGFP z rdzeniem centromeréw (Rycina
3B w Suplemencie).

4. Analiza statystyczna 1 interpretacja wynikow otrzymanych wlasnorgcznie oraz przez
pozostatych wykonawcow.

5. Wspotudziat w przygotowaniu Rycin.

6. Wspotudziat w dyskus;ji tresci 1 przygotowaniu ostateczniej wersji tekstu manuskryptu.

10



H7. Baranowska G, Misiorna D, Bialek W, Kramarz K*, Dziadkowiec D* (2024). Replication stress
response in fission yeast differentially depends on maintaining proper levels of Srs2 helicase and Rrp1,
Rrp2 DNA translocases. Plos One, 19:60300434. doi: 10.1371/journal.pone.0300434,

*autor ko-korespondencyjny

IF2024 = 2,9

IFs jetni = 3,3

MNiSWag24 = 100

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 0

Méj udzial w powstanie pracy:

1.
2.

Wspotudziat w napisaniu pierwotnej wersji manuskryptu i przygotowaniu Rycin.

Uzyskanie finansowania na realizacje projektu i koszt publikacji open access w ramach
kierowanego przeze mnie Inkubatora Doskonalosci Naukowej — Centrum Badawczego
Naprawy DNA i Replikacji (grant IDUB o numerze IDN.CBNDR0320/2020/20)
Zaprojektowanie eksperymentéw pokazujacych udzial analizowanych biatek w odpowiedzi
komorek na stres replikacyjny:

- Zoptymalizowatem technikg rozdzialu catych chromosoméw w pulsacyjnym polu
elektrycznym (z ang. pulse field gel electrophoresis, PFGE) na Uniwersytecie
Wroctawskim. Wykonatem analize zdolno$ci do rozwigzywania replikacyjnych
intermediatow w zestawie mutantéw delecyjnych pozbawionych rrpl+, rrp2+ i srs2+,
(Rycina 1A-B).

-  Wykonatem pomiary zawartosci iloSci DNA w warunkach eksperymentalnych
ustalonych dla PFGE metodg cytometrii przepltywowej dla badanych mutantéw (Rycina
1C).

-  Wprowadzitem, zoptymalizowalem i wykonatem na Uniwersytecie Wroctawskim
dwukierunkowg elektroforeze DNA (z ang. bi-dimensional gel electrophoresis, 2DGE)
w celu wizualizacji profilu replikacyjnego rybosomalnego DNA (rDNA) w szczepie
typu dzikiego i mutancie srs24 (Rycina 3C-E).

- Przygotowalem pogladowy model aktywnosci biatek Rrpl, Rrp2 i Srs2 w konteks$cie
okreslonych miejsc w genomie (Rycina 7).

- Przygotowalem schemat przedstawiajacy S$ciezki homologicznej rekombinacji,
w konteks$cie analizowanych gendw srs2+, rrpl+ i rrp2+ (Rycina 1A w Suplemencie).

Analiza statystyczna i interpretacja wynikéw otrzymanych wlasnorecznie oraz przez
pozostatych wykonawcow.

Nadzér i koordynacja pracy pozostalych wykonawcow.

Zaprojektowanie i wykonanie niezbgdnych eksperymentéw wymaganych przez recenzentow,
wspoétudzial w przygotowaniu odpowiedzi na uwagi recenzentow.

Wystanie pierwotnej i ostatecznej wersji artykulu do wydawnictwa oraz prowadzenie
korespondencji z redakcja czasopisma.
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H8. Kramarz K*, Dziadkowiec D* (2022). Rrpl, Rrp2 and Ulsl - Yeast SWI2/SNF2 DNA dependent
translocases in genome stability maintenance. DNA Repair (Amst), 116:103356. doi:
10.1016/j.dnarep.2022.103356.

*autor ko-korespondencyjny

IFa024 = 3

IFs jetni = 3,7

MNiSWap24 = 140

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 1

Méj udzial w powstanie pracy:

1. Wspétudziat w opracowaniu koncepcji i planu publikacji (wybdr konkretnych zagadnien na
temat aktywnosci Rad5-podobnych translokaz DNA i ich interakcji ze szlakiem SUMOilacji).

2. Uzyskanie finansowania w ramach Inkubatora Doskonatosci Naukowej — Centrum Badawczego
Naprawy DNA i Replikacji (grant IDUB o numerze IDN.CBNDR0320/2020/20).

3. Przygotowanie pierwotnej wersji manuskryptu.

4. Wspoétudzial w przygotowaniu rycin wizualizujgcych poruszane zagadnienia w artykule
przegladowym.

5. Wspotudziat w powstaniu ostatecznej wersji manuskryptu, w tym koncowa edycja tekstu
i przygotowanie odpowiedzi na uwagi recenzentow.

6. Wystanie pierwotnej i ostatecznej wersji artykulu do wydawnictwa oraz prowadzenie
korespondencji z redakcjg czasopisma.

PODSUMOWANIE

Liczba publikacji skladajacych si¢ na drugie osiggniecie: 3

Laczny IF publikacji skladajacych si¢ na drugie osiagniecie:
w roku sktadania wniosku (IF2024) — 9,2
|F5—Ietni - 10;9

Laczna punktacja MNiSW publikacji skladajacych si¢ na drugie osiggniecie:
w roku sktadania wniosku— 380

Laczna liczba cytowan publikacji skladajacych si¢ na drugie osiggniecie:
(bez autocytowan, wg SCOPUS na dzien 19.02.2025) — 2

1.3 Zrealizowane oryginalne osiggnigcia projektowe, konstrukcyjne, technologiczne
lub artystyczne, zgodnie z art. 219 ust. 1. pkt 2c ustawy

Brak
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WYKAZ AKTYWNOSCI NAUKOWEJ ALBO ARTYSTYCZNEJ

11.1 Wykaz opublikowanych monografii naukowych (z zaznaczeniem pozycji
niewymienionych w pkt 1.1

Brak

11.2 Wykaz opublikowanych rozdziatow w monografiach naukowych.

Brak

I1.3 Informacja o cztonkostwie w redakcjach naukowych monografii.

Brak

I1.4 Wykaz opublikowanych artykutéw w czasopismach naukowych (z zaznaczeniem
pozycji niewymienionych w pkt 1.2).

11.4.1 Wykaz pozostatych artykutéw naukowych opublikowanych w czasopismach naukowych
przed uzyskaniem stopnia doktora

D1. Dziadkowiec D, Kramarz K, Kanik K, Wisniewski P, Carr AM (2013). Involvement of
Schizosaccharomyces pombe rrpl+ and rrp2+ in the Srs2- and Swi5/Sfrl-dependent pathway in
response to DNA damage and replication inhibition. Nucleic Acids Research, 41:8196-8209. doi:
10.1093/nar/gkt564

1F2024 = 16,6

IFs.jetni = 16,1

MNiSW2024 =200

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 -4

Praca przygotowana w ramach mojej rozprawy doktorskiej, w ktorej analizowano role biatek Rrpl
i Rrp2 jako mediatorow homologicznej rekombinacji na sciezce zwigzanej z helikazq Srs2 u drozdzy
rozszczepkowych Schizosaccharomyces pombe. Miedzy innymi, wykorzystujqc technike elektroforezy
catych chromosomow w zmiennym polu elektrycznym (z ang. pulse field gel electrophoresis, PFGE)
pokazatem role Rrp2 w rozwigzywaniu posrednich produktow replikacyjnych, niezaleznie od innego
mediatora homologicznej rekombinacji, Rad55.

D2. Kramarz K, Litwin I, Cal-Bgkowska M, Szakal B, Branzei D, Wysocki R, Dziadkowiec D (2014).
Swi2/Snf2-like protein Uls1 functions in the Sgs1-dependent pathway of maintenance of rDNA stability
and alleviation of replication stress. DNA Repair (Amst) 21:24-35. doi: 10.1016/j.dnarep.2014.05.008

IF2024 =3

IFs.etni = 3,7

MNiSW2024 = 140

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 7

Glowna praca przygotowana w ramach mojej rozprawy doktorskiej, w ktorej pokazatem role biatka

Ulsl z drozdzy piekarniczych Saccharomyces cerevisiae w regulacji rybosomalnego DNA, a takze
przeprowadzilem szerokq analize genetyczng okreslajgcq czynniki wazne dla interakcji pomiedzy genem
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ULS1 a genem helikazy SGSI (zachowanej w ewolucji od drozdzy do wyzszych eukariontow, u ludzi
jako BLM).

PODSUMOWANIE

Laczny IF

w roku sktadania (IF2024) wniosku— 19,6

|F5-Ietni - 19,8

Laczna punktacja MNiSW:

w roku sktadania wniosku— 340

Laczna liczba cytowan:

(bez autocytowan, wg SCOPUS na dzien 19.02.2025) — 11

11.4.2 Wykaz pozostatych artykutéw naukowych opublikowanych w czasopismach naukowych
po uzyskaniu stopnia doktora

P1. Kramarz K, Mucha S, Litwin |, Barg-Wojas A, Wysocki R, Dziadkowiec D (2017). DNA Damage
Tolerance Pathway Choice Through Ulsl Modulation of Srs2 SUMOylation in Saccharomyces
cerevisiae. Genetics 206:513-525. doi: 10.1534/genetics.116.196568

|F2024 = 3,4

IFs.eti = 3,7

MNiSW2024 =140

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 7

Praca realizowana w ramach mojej rozprawy doktorskiej, opublikowana po uzyskaniu stopnia doktora,
w ktorej pokazatem role biatka Ulsl z drozdzy piekarniczych Saccharomyces cerevisiae podczas
niezaburzonej replikacji DNA. Dowiodlem, Ze Ulsl przekierowuje naprawe posrednich produktow
naprawy DNA powstajgcych na spontanicznie blokowanych widetkach replikacyjnych na Sciezke
zwigzang z helikazq Srs2. SUMOilowana forma Srs2 jest substratem dla biatka Uls1, co wziete razem
pozwolito na opisanie mozliwego mechanizmu dziatania biatka Ulsl w komorkach S. cerevisiae.

P2. Ait-Saada A, Khorosjutina O, Chen J, Kramarz K, Maksimov V, Svensson JP, Lambert S, Ekwall
K (2019). Chromatin remodeler Fft3 plays a dual role at blocked DNA replication forks. Life Science
Alliance 2:e201900433. doi: 10.26508/1sa.201900433

IF2004 = 3,3

IFs jetni = 3,8

MNiSW2024 = 40

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 1

Jedna z prac przygotowanych w trakcie realizacji mojego stazu podoktorskiego w Instytucie Curie,
w grupie dr hab. Sarah Lambert. Praca ta byla realizowana w ramach wspoipracy z prof. Karlem
Ekwallem z Karolinska Institutet w Szwecji. Bratem udzial w przygotowaniu odpowiedzi dla
recenzentow i wykonaniu odpowiednich precypitacji chromatyny zwigzanej z RPA w analizowanych
mutantach fft3+, wymaganych do akceptacji artykutu.

14



P3. Litwin I, Nowicka M, Markowska K, Maciaszczyk-Dziubinska E, Tomaszewska P, Wysocki R,
Kramarz K (2023). ISW1a modulates cohesin distribution in centromeric and pericentromeric regions.
Nucleic Acids Research 51:9101-9121. doi: 10.1093/nar/gkad612

|F2024 = 16,6

IFstemi = 16,1

MNiSWag4 = 200

Liczba cytowan wg SCOPUS bez autocytowan na dzien 19.02.2025 - 0

Praca realizowana po moim powrocie do kraju i zatrudnienia w nowopowstaltym Inkubatorze
Doskonatosci Naukowej — Centrum Badawczym Naprawy DNA i Replikacji. Jako kierownik grupy,
zaangazowalem si¢ w projekt realizowany przez zatrudnionego w mojej jednostce dr. Ireneusza Litwina
i wykonatem szereg eksperymentow precypitacji chromatyny w celu pokazania wigzania remodelera
chromatyny Iswl do centromerow drozdzy piekarniczych. Bratem udzial w dyskusji wynikow i naukowej
realizacji projektu, a takze W pisaniu manuskryptu i procesie recenzji w czasopismie Nucleic Acids
Research, w tym w przygotowaniu adekwatnych odpowiedzi dla recenzentow.

PODSUMOWANIE

Laczny IF

w roku sktadania (IF2024) wniosku — 23,3

|F5—Ietni - 23,6

Laczna punktacja MNiSW:

w roku sktadania wniosku— 380

Laczna liczba cytowan:

(bez autocytowan, wg SCOPUS na dzien 19.02.2025) — 8

1.5 Wykaz osiggnie¢  projektowych, konstrukcyjnych, technologicznych
(z zaznaczeniem pozycji niewymienionych w pkt 1.3).

Nie dotyczy

11.6 Wykaz publicznych realizacji dziet artystycznych (z zaznaczeniem pozycji
niewymienionych w pkt 1.3).

Nie dotyczy

11.7 Informacja o wystgpieniach na krajowych lub miedzynarodowych konferencjach

naukowych lub artystycznych, z wyszczeg6lnieniem przedstawionych wyktadow na
zaproszenie 1 wyktadéw plenarnych.

11.7.1 Wykaz wystapien przed uzyskaniem stopnia doktora

e Trempolec N., Kramarz K., Carr A., Dziadkowiec D. Characterisation of rrpl+ and rrp2+ genes
and their interactions in Schizosaccharomyces pombe. 25" International Conference on Yeast
Genetics and Molecular Biology, Olsztyn, Poland, 11.07.2011 — 16.07.2011, plakat.

e Kramarz K., Kanik K., Wisniewski P., Carr A.M., Dziadkowiec D. Involvement of rrpl+ and
rrp2+ in the Swib/Sfrl- and Srs2-dependent pathway in response to DNA damage and replication
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inhibition in Schizosaccharomyces pombe. 7" International Fission Yeast Meeting, London, UK,
24.06.2013 — 29.06.2013, plakat.

o Kramarz K. Therole of Ulslin DNA repair and rDNA maintenance, 5th Central European Genome
Stability and Dynamics Meeting, 9.10.2014 — 10.10.2014, Brno, Czech Republic, wyklad na sesji
plenarnej.

e Kramarz K., Litwin I, Cal-Bgkowska M, Szakal B, Branzei D, Wysocki R, Dziadkowiec D.
Swi2/Snf2-like protein Ulsl functions in the Sgsl-dependent pathway of maintenance of rDNA
stability and alleviation of replication stress, Keystone Symposia Meeting on Genomic Instability
and DNA repair, Whistler, Canada, 1.03.2015 — 6.03.2015, plakat.

e Barg A., Kramarz K., Litwin I, Muraszko J., Kanik K., Carr A., Dziadkowiec D.
Schizosaccharomyces pombe rrpl+ and rrp2+ are involved in the Swi5/Sfrl- and Srs2-dependent
pathway in response to DNA damage and replication inhibition, 8" International Fission Yeast
Meeting, Kobe, Japan, 21.06.2015 — 26.06.2015, plakat.

e Kramarz K., Litwin I., Cal-Bakowska M., Mucha S., Wysocki R., Dziadkowiec D. Swi2/Snf2-like
protein Ulsl functions in the Sgsl-dependent pathway of replication stress response and
maintenance of genome stability, 8" International Fission Yeast Meeting, Kobe, Japan, 21.06.2015
—26.06.2015, plakat.

11.7.2 Wykaz wystgpien po uzyskaniu stopnia doktora

¢ Kramarz K. Control of long range resection at replication forks via relocation to nuclear periphery.
EMBO Workshop on Chromatin dynamics and nuclear organization in genome maintenance,
Ikirch, France, 3.06.2018-7.06.2018, plakat.

e Kramarz K. Control of replication fork integrity and replication competence by the nuclear pore
complexes in fission yeast. EMBO Workshop on Fission Yeast 10th International Meeting,
14.07.2019 — 19.07.2019, wyklad na sesji plenarnej.

e Kramarz K. Relocation to nuclear pore complexes and Plil-mediated sumoylation modulates
replication fork restart. Online 5th German-French DNA Repair, 12.11.2020 — 13.11.2020, krotkie
wystapienie ustne.

e Kramarz K. Impact of SUMOylation at replication stress sites in fission yeast. 1st Polish Yeast
Conference, Polska, Rzeszow, 22.06.2022 — 24.06.2022, wyklad na sesji plenarnej, nagroda w
kategorii najlepszy wyktad.

o Markowska K., Litwin I., Kramarz K. SUMO-chains formation impacts replication stress response
and centromeres stability in fission yeast. 23 Recombination Mechanisms Conference, Portugalia,
Lizbona, 10.07.2023 — 13.07.2023, plakat.

o Lambert S., Schirmeisen K., Kramarz K., Chakraborty S. Molecular determinants of nuclear
positioning of arrested replication forks in fission yeast. 23™ Recombination Mechanisms
Conference, Portugalia, Lizbona, 10.07.2023 — 13.07.2023, plakat.

e Muraszko J., Kramarz K., Barg-Wojas A., Baranowska G., Dziadkowiec D. Schizosaccharomyces
pombe SWI2/SNF2 DNA Translocase Rrpl in genome stability maintenance. 23 Recombination
Mechanisms Conference, Portugalia, Lizbona, 10.07.2023 — 13.07.2023, plakat.

e Litwin I., Nowicka M., Markowska K., Maciaszczyk-Dziubinska E., Tomaszewska P., Wysocki R.,
Kramarz K. ISW1a modulates cohesin distribution in centromeric and pericentromeric regions.
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23" Recombination Mechanisms Conference, Portugalia, Lizbona, 10.07.2023 — 13.07.2023,
plakat.

Misiorna D., Baranowska G., Kramarz K., Dziadkowiec D. Regulation of Rad51 recombinase —
role of Schizosaccharomyces pombe Srs2. 23 Recombination Mechanisms Conference, Portugalia,
Lizbona, 10.07.2023 — 13.07.2023, plakat.

Kramarz K. SUMO chains govern the stability of Schizosaccharomyces pombe centromeres and
impact replication stress response. 48" Annual Conference on Yeasts, Smolenice, Stowacja,
14.05.2024 — 17.05.2024, wyklad na sesji plenarnej na zaproszenie dr Silvii Bagelovej-
Polakovej.

Markowska K., Litwin 1., Kofczak J., Misiorna D., Broczkowska A, Kramarz K. SUMO chains
impact on replication stress response in fission yeast. 48" Annual Conference on Yeasts, Smolenice,
Stowacja, 14.05.2024 — 17.05.2024, plakat.

Konczak J., Broczkowska A, Kramarz K., Markowska K. dCas9 as a targetable replication block
in Schizosaccharomyces pombe. 48" Annual Conference on Yeasts, Smolenice, Stowacja,
14.05.2024 — 17.05.2024, plakat.

Markowska K., Litwin 1., Konczak J., Misiorna D., Broczkowska A., Tomaszewska P., Kramarz
K. SUMO chains govern the stability of Schizosaccharomyces pombe centromeres and impact
replication stress response. EMBO Workshop Chromatin dynamics and nuclear organization in
genome maintenance, Leiden, Holandia, 17.06.2024 — 20.06.2024, plakat.

Litwin ., Nowicka M., Markowska K., Maciaszczyk-Dziubinska E., Tomaszewska P., Wysocki R.,
Kramarz K. Iswl contributes to regulation of cohesin loading at centromeres. EMBO Workshop
Chromatin dynamics and nuclear organization in genome maintenance, Leiden, Holandia,
17.06.2024 — 20.06.2024, plakat.

Dziadkowiec D., Misiorna D., Kulesza K., Kramarz K. Schizosaccharomyces pombe SWI2/SNF2
DNA translocases Rrpl and Rrp2 have roles at centromeres and telomeres essential for maintaining
genome stability. EMBO Workshop Chromatin dynamics and nuclear organization in genome
maintenance, Leiden, Holandia, 17.06.2024 — 20.06.2024, plakat.

Misiorna D., Baranowska G., Kramarz K., Dziadkowiec D. Division of labor between Rad51
regulators in difficult to replicate regions: The role of Schizosaccharomyces pombe Srs2 and Rrpl.
EMBO Workshop Chromatin dynamics and nuclear organization in genome maintenance, Leiden,
Holandia, 17.06.2024 — 20.06.2024, plakat.

11.8 Informacja o udziale w komitetach organizacyjnych i naukowych konferencji
krajowych lub migdzynarodowych, z podaniem petnionej funkc;ji.

Brak

11.9 Informacja o uczestnictwie w pracach zespotéw badawczych realizujgcych projekty

finansowane w drodze konkursow krajowych lub zagranicznych, z podziatem na

projekty zrealizowane i1 bedace w toku realizacji, oraz z uwzglednieniem informacji o

petionej funkcji w ramach prac zespotow.

11.9.1 Udziat w projektach badawczych przed uzyskaniem stopnia doktora

Wykonawca grantu badawczego pt. ,,Nowe regulatory odpowiedzi na uszkodzenia DNA
w modelowych organizmach drozdzy S. pombe i S. cerevisiae” o numerze N302/158737
finansowanego przez MNiSW.

Miejsce realizacji: Instytut Genetyki i Mikrobiologii, Zaktad Genetyki, Uniwersytet Wroctawski.
Lata realizacji: 2009-2010.

17



Kierownik projektu: dr hab. Dorota Dziadkowiec.
Projekt zrealizowany.

Glowny wykonawca grantu badawczego OPUS ,Biologiczne funkcje Ulsl z rodziny ATP-
zaleznych SWI2/SNF2 translokaz DNA w replikacji, odpowiedzi na uszkodzenia DNA i stabilno$ci
genomu u drozdzy Saccharomyces cerevisiae” o numerze 2011/03/B/NZ2/00037 finansowanego
przez Narodowe Centrum Nauki.

Miejsce realizacji: Instytut Biologii Eksperymentalnej, Zaktad Genetyki i Fizjologii Komorki,
Uniwersytet Wroctawski.

Lata realizacji: 2012-2015.

Kierownik projektu: prof. Robert Wysocki

Projekt zrealizowany.

11.9.2 Kierowanie lub udziat w projektach badawczych po uzyskaniu stopnia doktora

Kierownik projektu finansowanego przez fundacje charytatywng Fondation ARC pour la recherché
contre le cancer we Francji, wspierajgca najlepszych mtodych naukowcow. Projekt : Processing of
replication forks at the nuclear periphery: Mechanism and impact on genome stability,
(nr PDF20171206749)

Miejsce realizacji: Instytut Curie, Orsay, Francja, zespot badawczy dr hab. Sary Lambert

Czas realizacji: 1.03.2018-31.05.2021, kwota: 170 367 EUR

Projekt zrealizowany.

Wykonawca w grancie NIRO AAPG2019 The Nuclear Pore Complex as a molecular hub to
regulate replication fork repair pathways

Miejsce realizacji: Instytut Curie, Orsay, Francja, Zespot badawczy dr hab. Sary Lambert

Czas trwania : 2019-2023

Projekt zrealizowany.

Wykonawca grantu badawczego OPUS ,Mapa uszkodzen DNA i procesOw naprawczych
indukowanych przez arsen” o numerze 2022/47/B/NZ2/00355 finansowanego przez Narodowe
Centrum Nauki.

Miejsce realizacji: Inkubator Doskonatosci Naukowej — Centrum Badawcze Naprawy DNA

i Replikacji, Uniwersytet Wroctawski.

Lata realizacji: 2023-2026;

Projekt w trakcie realizacji.

Kierownik grantu badawczego ,,.Decoding SUMO-interactions at replication stress sites:
mechanisms and consequences of genome stability” o numerze IDUB IDN.CBNDR:0320/2020/20
finansowanego przez Uniwersytet Wroctawski w ramach programu ,,Inicjatywa Doskonatosci -
Uczelnia Badawcza”.

Miejsce realizacji: Inkubator Doskonatosci Naukowej — Centrum Badawcze Naprawy DNA

i Replikacji, Uniwersytet Wroctawski.

Lata realizacji: 2021-2025; kwota: 4 000 000 PLN

Projekt w trakcie realizacji.

11.10 Cztonkostwo w migdzynarodowych lub krajowych organizacjach
1 towarzystwach naukowych wraz z informacja o pelnionych funkcjach.

Brak
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11.11 Informacja o odbytych stazach w instytucjach naukowych lub artystycznych,
w tym zagranicznych, z podaniem miejsca, terminu, czasu trwania stazu i jego
charakteru.

Miejsce stazu badawczego: Instytut Curie, Centre de Recherche, UMR3348, Orsay, Francja
Zrédlo finansowania: Staz podoktorski realizowany w zespole dr hab. Sary Lambert. W okresie
1.03.2018 — 31.05.2021 samofinansowany w ramach uzyskanego grantu z Fondation ARC pour
la recherché contre le cancer we Francji, wspierajaca najlepszych mtodych naukowcdw. Projekt:
Processing of replication forks at the nuclear periphery: Mechanism and impact on genome stability
(nr PDF20171206749)

Calkowity okres stazu/zatrudnienia: 7.10.2016 — 31.05.2021

Po uzyskaniu stopnia doktora na Uniwersytecie Wroctawskim w czerwcu 2016 roku,
przeszedtem z sukcesem proces rekrutacji, a nastepnie udatem si¢ na staz podoktorski w wiodacym
osrodku naukowym - Instytut Curie, Paryz-Orsay, Francja, 7.10.2016 - 31.05.2021 pod
kierownictwem ekspertki w dziedzinie naprawy DNA na arenie mi¢dzynarodowej, dr hab. Sary
Lambert. Swiadectwo pracy, potwierdzajace moje zatrudnienie w Instytucie Curie, znajduje si¢
w zalaczniku nr 8 (tlumaczenie przysiegte na jezyk polski i kopia oryginatu w jezyku francuskim).
W trakcie prawie 5-letniego pobytu we Francji, moje badania umozliwily rozpoczgcie kilku nowych
projektow, realizowanych do dnia dzisiejszego. Najwazniejszym rezultatem mojej pracy byto odkrycie
mechanizmu przestrzenno-czasowej kontroli wznawiania syntezy DNA na zatrzymanych widetkach
replikacyjnych w modelowym organizmie drozdzy S. pombe, co zostato opublikowane w czasopismie
Nature Communications (H1. Kramarz et al. 2020). Oprocz tego, w trakcie zatrudnienia w grupie dr
hab. Sary Lambert moja praca umozliwita powstanie szeregu publikacji: H3. Kramarz et al. 2021, H4.
Muraszko et al. 2021, H6. Barg-Wojas et al. 2020, i P2. Ait-Saada et al. 2019. Po powrocie do kraju w
2021 r., jako kierownik powotanej przeze mnie jednostki badawczej kontynuowalem wspotprace z dr
hab. Sarg Lambert, co potwierdza nasza wspolna praca przegladowa w Genes (H5. Schirmeisen et al.
2021). Ponadto, w ostatnim czasie nasze wspolne badania nad rolg subkompleksu poru jadrowego,
tj. kosza jadrowego, w regulacji restartu zablokowanych widetek replikacyjnych, zostaty opublikowane
w czasopismie Nucleic Acids Research (H2. Schirmeisen et a. 2024). Sarah Lambert odwiedzita
Uniwersytet Wroctawski w 2023 roku w ramach konkursu IDUB na finansowanie wizyt
krotkoterminowych cenionych ekspertow na arenie migdzynarodowej i wygtlosita wyktad otwarty dla

pracownikow UWr pt. ,,DNA replication fork rescue: a journey to the nuclear periphery” 11 wrzesnia
2023 r.

11.12 Wykaz cztonkostwa w komitetach redakcyjnych i radach naukowych czasopism
wraz z informacjg o pelnionych funkcjach (np. redaktora naczelnego, przewodniczacego
rady naukowej, itp.).

Cztonek rady recenzentow czasopisma Frontiers in Microbiology, 1Fz24 4, 100 pkt MNiSW oraz
Acta Biochimica Polonica, 1F2024 1.7, 70 pkt MNiSW.
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11.13 Informacja o recenzowanych pracach naukowych lub artystycznych,
w szczegdlnosci publikowanych w czasopismach mi¢dzynarodowych.

Dotychczas zrecenzowatem 5 artykutow naukowych dla czasopism o zasiggu migdzynarodowym.

e 2025 Frontiers in Microbiology, IFag24: 4, 100 pkt MNiSW

e 2024 Nature Communications, 1F2op4: 14,9, 200 pkt MNiSW

e 2024 Archives of Microbiology, IF2o24: 2,3, 70 pkt MNiSW

e 2023 Biochimica et Biophysica Acta (BBA) - Molecular Cell Research, 1Fag24: 4,6, 140 pkt MNiSW
o 2022 Plos One, IFx024: 2,8, 100 pkt MNiSW

11.14 Informacja o uczestnictwie w programach europejskich lub innych programach
migdzynarodowych.

Brak

11.15 Informacja o udziale w zespotach badawczych, realizujacych projekty inne niz
okreslone w pkt. I1.9.

Brak
11.16 Informacja o uczestnictwie w zespotach oceniajacych wnioski o finansowanie

badan, wnioski o przyznanie nagrod naukowych, wnioski w innych konkursach
majacych charakter naukowy lub dydaktyczny.

W 2023 roku petnitem role eksperta do oceny grantu badawczego dla Czech Science Foundation.

INFORMACJA O WSPOLPRACY Z OTOCZENIEM
SPOLECZNYM I GOSPODARCZYM

111.1 Wykaz dorobku technologicznego.

Nie dotyczy

111.2 Informacja o wspodtpracy z sektorem gospodarczym.

Brak

111.3 Uzyskane prawa wilasno$ci przemystowej, w tym uzyskane patenty, krajowe lub
mig¢dzynarodowe.

Brak
111.4 Informacja o wdrozonych technologiach.
Brak

111.5 Informacja o wykonanych ekspertyzach lub innych opracowaniach wykonanych
na zamowienie instytucji publicznych lub przedsigbiorcow.

Brak
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I11.6 Informacja o udziale w zespotach eksperckich lub konkursowych.
Brak

I11.7 Informacja o projektach artystycznych realizowanych ze srodowiskami
pozaartystycznymi.

Nie dotyczy

IV. DANE NAUKOMETRYCZNE

V.1 Informacja o punktacji Impact Factor (lata 2013-2024)

e Laczny IF2024 wszystkich prac: 102,8
e Laczny IF2024 prac opublikowanych przed uzyskaniem stopnia doktora: 19,6
o Laczny IFx024 prac opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora: 83,2

Zestawienie przygotowano w oparciu o wartosci IF opublikowane w 2024 roku na podstawie danych za
rok 2023 na podstawie Journal Citation Report, Web of Science.

IV.2 Informacja o liczbie cytowan publikacji wnioskodawcy

e Sumaryczna liczba cytowan: 95
e Sumaryczna liczba cytowan bez autocytowan: 74

Informacja w oparciu o baze Scopus z dnia 19.02.2025.
IVV.3 Informacja o liczbie punktow MNiSW

e Sumaryczna liczba punktow wszystkich prac: 1870
e Sumaryczna liczba punktow prac opublikowanych przed uzyskaniem stopnia doktora: 340
e Sumaryczna liczba punktow prac opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora: 1530

IVV.4 Informacja o posiadanym indeksie Hirscha
e Indeks Hirscha: 5

Informacja w oparciu o baze Scopus z dnia 19.02.2025.
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